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RRES HEYER ATCCOES RRIEEMAREH BSL &%
0260E4 | Arthrobacter psychrolactophilus ATCC® 700733™ - 1

0392E3 Aspergillus brasiliensis ATCC® 16404™ - 1

0392E6  |Aspergillus brasiliensis ATCC® 16404™ = 1

0998E3 Bacillus cereus ATCC® 10876™ - 1

0486E3 Bacillus subtilis subsp. spizizenii ATCC® 6633™ = 1

0486E4 Bacillus subtilis subsp. spizizenii ATCC® 6633™ - 1

0486E6 Bacillus subtilis subsp. spizizenii ATCC® 6633™ = 1

0488E7 Burkholderia cepacia ATCC® 25416™ - 2 BAZIERO-0. BRYRWNTEEEA
0836E7 Burkholderia cepacia ATCC® 25608™ = 2

0443E3 | Candida albicans ATCC® 10231™ EHLE 1

0443E4 | Candida albicans ATCC® 10231™ JEHSE 1

0443E7  |Candida albicans ATCC® 10231™ EHLE 1

0317E3 Clostridium sporogenes ATCC® 19404™ = 1

0487E3 Clostridium sporogenes ATCC® 11437™ - 1

0756E3 Cronobacter muytjensii ATCC® 51329™ = 1

0388E8  |Enterobacter cloacae subsp. cloacae ATCC® 35030™ - 1 [{ErhERT RE
0366E3 Enterococcus faecalis ATCC® 29212™ = 2

0366E7 Enterococcus faecalis ATCC® 29212™ - 2

0497E3 Enterococcus faecalis ATCC® 7080™ = 2

0483E3 Escherichia coli ATCC® 8739™ - 1

0483E7 Escherichia coli ATCC® 8739™ = 1

0495E3 Escherichia coli ATCC® 35218™ - 1

0791E3 Escherichia coli ATCC® 51813™ = 1

0791E4 Escherichia coli ATCC® 51813™ - 1

01192E3  |Escherichia coli NCTC 13216 o 2

0795E2 Escherichia coli (0157:H7) ATCC® 43888™ - 2

0871E3  |Geobacillus stearothermophilus ATCC® 7953™ - 1 BMAZISO0H. FRYZRVTEEEA
0306E3 Klebsiella aerogenes ATCC® 13048™ - 1

0684E7 Klebsiella pneumoniae subsp. pneumoniae ATCC® 10031™ JEHHE 2

0688E3 Kocuria rhizophila ATCC® 9341™ - 1

0688E4 Kocuria rhizophila ATCC® 9341™ - 1

0813E3 Lactobacillus fermentum ATCC® 9338™ - 1

0149E3 Lactococcus lactis subsp. lactis ATCC® 19435™ - 1

0414E3 Listeria innocua NCTC 11288 - 1

0277E3  |Listeria monocytogenes ATCC® 19111™ BHHE 2

0687E2 Listeria monocytogenes ATCC® 19115™ fEHHE 2

0687E3 Listeria monocytogenes ATCC® 19115™ JEHHE 2

0129E3 Listeria monocytogenes (4b) ATCC® 13932™ BHHE 2

0794E3  |Penicillium venetum ATCC® 16025™ - 1

0353E3 Pseudomonas aeruginosa ATCC® 27853™ fEHHE 2

0353E6 |Pseudomonas aeruginosa ATCC® 27853™ BHHE 2

0484E7 Pseudomonas aeruginosa ATCC® 9027™ fEHHE 2

0693E3 Pseudomonas aeruginosa ATCC® 15442™ JEHHE 1

0699E3 Saccharomyces cerevisiae ATCC® 9763™ - 1

0698E3 Saccharomyces kudriavzevii ATCC® 2601™ - 1

0817E2 Salmonella enterica subsp. enterica serovar Abaetetuba ATCC® 35640™ fRHHE 2

0890E7 |Salmonella enterica subsp. enterica serovar Abony NCTC 6017 BHHE 2

0363E3 Salmonella enterica subsp. enterica serovar Typhimurium ATCC® 14028™ KEEFA] 2 BAZILEROH. BRYRLWTEEEA
0363E4 |Salmonella enterica subsp. enterica serovar Typhimurium ATCC® 14028™ KEFA 2 BMAZISOH. FRYEVTEFEEA
0421E3 Salmonella enterica subsp. enterica serovar Typhimurium ATCC® 13311™ KEEFA] 2 BAZILEROH. BBYRLWTEEEA
0421E7 Salmonella enterica subsp. enterica serovar Typhimurium ATCC® 13311™ KEFA] 2 BAZIE RO, BRYRWLTEZEEA
0158E4 Staphylococcus aureus subsp. aureus ATCC® 700699™ fRHHE 2

0360E3 Staphylococcus aureus subsp. aureus ATCC® 25923™ JEHBE 2

0360E4 Staphylococcus aureus subsp. aureus ATCC® 25923™ fRHHE 2

0485E3 Staphylococcus aureus subsp. aureus ATCC® 6538™ JEHBE 2

0485E7 Staphylococcus aureus subsp. aureus ATCC® 6538™ fRHHE 2

0827E3 Staphylococcus aureus subsp. aureus ATCC® 6538P™ JEHBE 2

0371E3 Staphylococcus epidermidis ATCC® 12228™ fRHHE 1

0371E4 Staphylococcus epidermidis ATCC® 12228™ JEHBE 1

0371E8 Staphylococcus epidermidis ATCC® 12228™ fRHHE 1

0803E3 Zygosaccharomyces rouxii ATCC® 28253™ - 1

0803E4  |Zygosaccharomyces rouxii ATCC® 28253™ - 1
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